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A macauba (Acrocomia aculeata (Jacq.) Lodd. ex Mart) € uma palmeira Neotropical
distribuida do Sul do México ou norte da Argentina. O fruto € uma fonte promissora de 6leo
para a producao sustentavel de biodiesel e sua presenca em diversos ecossistemas,
incluindo aqueles degradados e com déficit hidrico, torna-a relevante para programas de
melhoramento e restauracdo de ecossistemas. Devido a sua importancia ecoldgica e
comercial, o objetivo deste trabalho é compreender a estrutura genética, a histéria
demogréfica e os sinais de adaptacdo local da macauba ao longo de sua distribuicdo
natural. Analisamos 85 individuos de A. aculeata e 11 de Acrocomia totai provenientes de
nove paises ao longo do continente por meio de genotipagem por sequenciamento (ddGBS).
Observamos dois grupos genéticos principais para A. aculeata, sendo 1) América Central e
2) América do Sul. Os altos valores de Fsr indicam um fluxo genético limitado entre os
grupos, resultando em populacdes altamente diferenciadas. A diversidade genética (He) é
expressiva em todas as populacdes, sendo os individuos do Sul mais diversos. Foram
identificados também SNPs sob selecdo correlacionados a varidveis de precipitacdo e
climas aridos. As populagbes da América do Sul apresentam um maior numero de
assinaturas de selegcdo em comparagdo com as da América Central, sugerindo processos de
adaptacao diferentes entre ambos os grupos. A. totai, por sua vez, forma um grupo unico
com os indices de diversidade genética mais altos comparados com A. aculeata. Este
estudo fornece uma visdo integral da macauba no Neotropico, evidenciando que as
populacdes da América Central e da América do Sul estdo experimentando processos
evolutivos distintos, trazendo informacdes fundamentais para orientar futuras estratégias de
conservacado do recurso genético e melhoramento da espécie.
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