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Mouriri elliptica € um recurso genético vegetal de valor ecologico e potencial econémico,
devido as suas propriedades medicinais e alimenticias. Entretanto, a diversidade genética
de suas populacdes é pouco estudada. A genotipagem por sequenciamento (GBS) de
regides microssatélites e DNA barcode pode ser uma estratégia rapida e econdmica para
estudos genéticos populacionais. Este estudo objetivou desenhar primers para amplificagéo
de regiBes microssatélites e DNA barcode (ITS, rbcL e matK) para a caracterizagdo genética
e identificacdo molecular de M. elliptica. Foram realizadas as seguintes etapas: 1) Desenho
de primers para PCR multiplex, reduzindo custos; 2) Desenho de primers que produzam
fragmentos compativeis para genotipagem em plataformas lllumina, otimizando o tempo e
aumentando a informacdo de microssatélites, permitindo acessar os alelos por tamanho e
constituicdo de bases das sequéncias. Os primers foram desenhados a partir de sequéncias,
totalizando 3,3 Gb de dados, obtidas por sequenciamento de baixa cobertura do genoma da
espécie, na plataforma lllumina MiSeq. Para identificacdo das regides microssatélites e
desenho de primers, utilizou-se o software QDD, analisando 5360 sequéncias do genoma
nuclear. A filtragem incluiu a remocédo de motivos de repeticdo AAA*, motivos 100% AT,
trinucleotideos, regifes associadas a elementos transponiveis e motivos menores que 30
pb. Selecionou-se um par de primers por sequéncia, com distancia minima do primer em
relacdo a regido microssatélite >20 e produtos de PCR entre 150-200 pb. Para o desenho
dos primers de DNA barcode, utilizou-se o Primer3, com comprimento entre 18-23, razdo
GC de 0,4-0,6 e Tm entre 48- 62°C. O OpenPrimeR otimizou a multiplexacao, resultando em
trés conjuntos de 10 pares de primers para PCR multiplex. Os motivos das regibes
microssatélites incluiram AG, AC e ACTC. Foram desenhados 5 pares de primers para as
regides de DNA barcode. Essas ferramentas moleculares serdo essenciais para estudos que
auxiliem na definicdo de estratégias de conservagdo e uso sustentavel de Mouriri elliptica. A
validagdo experimental dos primers desenvolvidos é a proxima etapa, destacando sua
importancia na pesquisa genética e conservacao.
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