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CARACTERIZACAO CULTURAL E MOLECULAR DE Bacillus spp.
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A agricultura sustentavel objetiva desenvolver sistemas agricolas produtivos e que visem a
conservacdo do meio ambiente. Dessa forma, o uso de microrganismos multifuncionais nos
cultivos é altamente vantajoso. O amplo género Bacillus abriga diversas espécies de
importancia agronébmica e como recurso genético, assim, a correta discriminacdo dessas
espécies é de suma importancia para a bioprospeccao e controle da qualidade de produtos
a base de Bacillus . Objetivou-se caracterizar cultural e molecularmente, 27 isolados de
Bacillus da Colecdo de Microrganismos Fitopatogénicos e Multifuncionais da Embrapa Arroz
e Feijao. Inicialmente, de acordo com as caracteristicas morfolégicas das col6nias crescidas
por 48 h em meio de cultura Agar Nutriente, os isolados foram agrupados. Posteriormente foi
sequenciada a regido parcial do gene 16S rRNA. A qualidade das sequencias foram
verificadas utilizando o software Chromas versdo 2.6.6., as sequéncias consenso
construidas utilizando o software BioEdit versdo 7.7 e estas submetidas & consulta de
similaridade de nucleotideos contra o banco de dados de nucleotideos do GenBank
(National Center for Biotecnology Information — NCBI). O alinhamento foi realizado utilizando
0 Muscle e construida a arvore filogenética pelo método Neighbor-Joining, com 1.000
bootstraps, utilizado o programa Mega 6. A caracterizacdo cultural indicou a presenca de
mais de uma espécie na colecdo e foi possivel agrupar os isolados em trés grupos. Com
base no sequenciamento, todos os isolados foram identificados como pertencentes ao
género Bacillus e a arvore filogenética identificou trés grupos. Dessa forma, dos 27 isolados,
18 séo pertencentes ao grupo funcional Bacillus subtilis (Bs) e nove ao grupo funcional
Bacillus cereus (Bc). Ademais, as analises moleculares corroboram com o agrupamento dos
isolados em trés grupos com base nas caracteristicas das coldnias. Dentre as principais
caracteristicas observadas na maioria dos isolados do grupo Bs, esta 0 aspecto mucoso,
indicando formacdo de biofilme bacteriano. No caso das bactérias benéficas do género
Bacillus utilizadas na agricultura, vale ressaltar que o biofilme tem um papel importante na
colonizacdo das raizes vegetais e persisténcia na rizosfera. Em suma, tendo em vista a
crescente industria de produtos a base de Bacillus, o presente estudo identificou isolados
com potencial taxonbmico para uso na agricultura e ressalta a importancia da correta
identificacdo das espécies desse amplo género, que abrange desde espécies benéficas a
patogénicas.
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