W céi{c", VIl Congresso Brasileiro de Recursos Genéticos

220 . .+ ... ANAIS-ISBN: 978-65-88904-15-2
#2" 05 a08 de novembro de 2024 - Pirendpolis, Goias

VALIDAC;AONDE FERRAMENTAS MOLECULARES PARA
IDENTIFICACAO MOLECULAR DE ESPECIES DO GENERO
CARYOCAR

Ana Clara da Costa L%, Carmen Elena Barragan-Ruiz!2, Fernanda Bragal?, Larissa
Resende de Carvalho®, Rhewter Nunes®*, Mariana de Campos Pires Telles!2°

L aboratério de Genética & Biodiversidade, Instituto de Ciéncias Bioldgicas, Universidade
Federal do Goias. 2Instituto Nacional de Ciéncia & Tecnologia (INCT) em “Ecologia,
Evolugéo e Conservacdo da Biodiversidade, Instituto de Ciéncias Biologicas, Universidade
Federal de Goias. 3Programa de P6s-Graduacdo em Genética e Biologia Molecular,
Universidade Federal do Goias. “Laboratério de Bioinformatica e Biodiversidade (LBB),
Instituto Académico de Ciéncias da Saude e Biolégicas (IACSB), Universidade Estadual de
Goias - Campus Oeste, UnU de Ipora, Ipora, GO, Brasil. SEscola de Ciéncias Médicas e da
Vida, Pontificia Universidade Catodlica de Goias, Goiania, GO, Brasil.

*E-mail autor apresentador: anaclaracs0810@gmail.com_

O género Caryocar (pequizeiro) é composto por espécies frutiferas no cerrado brasileiro,
sendo considerado um recurso genético importante, se destacando por sua riqueza em
acucares e proteinas, podendo ser consumido in natura ou transformado em outras
preparagfes. As espécies do género sdo denominadas pequizeiro nas diferentes regides,
todavia apresentam caracteristicas nutritivas diferentes. No mercado, existe uma mistura de
espécies do género sendo comercializada e a identificacdo da espécie a partir dos produtos
ndo é facil. Assim, considerando este panorama, o0 objetivo do trabalho foi validar
ferramentas moleculares que possibilite a identificacdo e a discriminacdo de nove espécies
do género. Para tanto, foram utilizados primers desenvolvidos para trés regides (rbcL-atpB,
trnS-trnG, rps3-rpl16) do DNA cloroplastidial (cpDNA), considerando o genoma de C.
brasiliense, C. glabrum e C. cuneatum. O DNA foi extraido do material foliar de nove
individuos por espécie a partir do método CTAB 2%. A partir dos resultados foi possivel
identificar polimorfismos Unicos dentro de cada espécie de Caryocar, que permitiram a
discriminacdo entre as trés espécies analisadas. As regides do cpDNA mais importantes
para permitir a identificacdo molecular das espécies foram: Rbcl e AtpB, pois elas foram as
gue mais apresentaram polimorfismo, permitindo a separa¢do entre C. cuneatum, C.
brasiliense anado e C. edulis das demais espécies (C. brasiliense, C. villosum, C. coreaceum,
C. microcarpum, C. glabrum e C. pallidum). Por outro lado, o marcador rps3-rpll6 né&o
apresentou polimorfismo entre as espécies: Caryocar brasiliense, C. villosum, C. coreaceum, C.
cunetaum, C. glabrum e C. pallidum . Esses marcadores podem ser utilizados para andlises de
certificacdo de produtos e fraudes em produtos oriundos de Caryocar.
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