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Os antibióticos têm sido empregados para contribuir com a saúde humana desde a 
Idade Antiga, sendo a sua descoberta responsável por revolucionar a medicina. No entanto, 
ao longo dos anos vários fatores contribuíram para a disseminação da resistência aos 
antimicrobianos (RAM), que foi acompanhada por uma diminuição significativa no 
desenvolvimento de novas opções de tratamento pelas indústrias farmacêuticas no mundo. 
Assim, a necessidade na disposição de novos antibióticos estimulou pesquisas voltadas 
para triagem de compostos com efeito antimicrobiano isoladas de microrganismos. Gêneros 
bacterianos como Streptomyces e Burkholderia historicamente foram importantes fontes de 
antimicrobianos disponíveis comercialmente, e estudos apontam que o potencial metabólico 
destas ainda não foi totalmente explorado. Assim, o presente trabalho visa a avaliação da 
atividade antimicrobiana de 55 linhagens de Burkholderia e 3 de Paraburkholderia, assim 
como, 30 linhagens de Streptomyces e 4 de Kitasatospora, isoladas do solo da Mata 
Atlântica da Coleção de Bactérias do Ambiente e da Saúde (CBAS), frente a linhagens 
bacterianas multirresistentes provenientes de casos de infecções relacionadas à assistência 
à saúde (IRAS). A atividade antimicrobiana foi avaliada utilizando os métodos do traço 
cruzado e de difusão em disco. Linhagens produtoras de substâncias antimicrobianas foram 
selecionadas e submetidas ao sequenciamento do genoma completo (SGC) e análises de 
bioinformática para a avaliação do metabolismo secundário destas e a relação dos 
resultados de bioprospecção. Os genomas estão sendo avaliados quanto a presença de 
grupos de genes que codificam peptídeos, outras moléculas com atividade antimicrobianas e 
vias biossintéticas utilizando várias ferramentas como: antiSMASH, MIBiG 3.0 (Minimal 
Information about Biosynthetic Gene Cluster) e PRISM3 (Prediction Informatics for 
Secondary Metabolomes). Os ensaios da avaliação da atividade antimicrobiana mostraram 
que 21 linhagens de Burkholderia, 11 de Streptomyces e 2 de Kitasatospora foram capazes 
de inibir espécies relacionadas às IRAS. Algumas linhagens inibiram o crescimento de 
Enterococcus resistente à vancomicina e Staphylococcus aureus resistente a meticilina 
(MRSA), outras a Klebsiella pneumoniae e Acinetobacter baummannii multirresistentes, 
além de linhagens que inibiram o crescimento de K. pneumoniae resistente à polimixina. A 
atividade antimicrobiana encontrada nas linhagens avaliadas, demonstram o grande 
potencial para produção de biomoléculas de importância econômica nas espécies em 
estudo. 
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