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RESUMO

Programas de melhoramento genético buscam alternativas eficazes para melhorar o
rendimento da cultura do tomateiro e a qualidade do produto final, por meio de
introgressdo de genes de resisténcia de espécies silvestres em gendtipos comerciais.
Tricomas glandulares presentes no acesso silvestre S. pennellii LA-716 exsudam o
aleloquimico acilagucar, capaz de inferir mecanismos de resisténcia contra os principais
artropodes-pragas da cultura. Para a transferéncia desta caracteristica, por meio de
retrocruzamentos, técnicas biotecnoldgicas, como o uso de selecdo assistida por
marcadores moleculares, podem ser utilizadas para distinguir de forma rapida genotipos
com maior similaridade com o parental recorrente. Nesse sentido, esta pesquisa visa
selecionar genotipos avancados, com altos teores de acilagUcares e com maior
similaridade com o parental comercial, por meio de marcadores moleculares Inter
Simple Sequence Repeat (ISSR). Para isso, foram selecionados genotipos (F2RCs e F2
([M-08 x F2RCs3) S. pennellii x S. lycopersicum]) com teores contrastantes de
acilagucares, juntamente com os parentais ‘Redencdo’, M-08 e S. Pennelli. Foi realizada
analise molecular para similaridade genética e para ganhos de selecdo foi utilizada a
analise assistida por marcadores moleculares, utilizando 10 primers ISSR, para
obtencdo de genétipos com maior similaridade com o comercial. Mediante a
determinacéo de acilacucares nos foliolos nos gendtipos avancados, foram selecionados
trinta e quatro gend6tipos com alto teor de acilagUcar, além do parental silvestre e dez
com baixo teor do aleloquimico, além dos parentais ‘Redengdo’ e M-08. Os marcadores
moleculares ISSR foram efetivos e altamente polimérficos, identificaram entre os
gendtipos avancados selecionados para alto teor de acilaglicar os materiais com as
maiores similaridades com o parental ‘Redencdo’ e linhagem M-08. Estes gendtipos
constituem, portanto, potenciais doadores de poélen para a proxima geracdo de
retrocruzamento.
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