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O acaro vermelho das palmeir&spiella indica Hirst (Tenuipalpidae), € uma praga invasora ingragt

gue se espalhou rapidamente pelas Américas apés @raneiro relato em 2004 em Martinica. Foi
descrito da india e sua presenca esteve restritanpiios anos a paises do Hemisfério Oriental. As
populacdes deR. indica atingem densidades elevadas no campo e causam denes aos Seus
hospedeiros. Nas areas invadi®amdica ampliou sua gama de hospedeiros e passou a mbestéas de
diversas familias de monocotiledéneas, sendo arimalsecaceae. Este acaro invasor representa uma
séria ameaga aos agroecossistemas e areas natuliasil, onde sua distribuicdo ainda esta ras#it
Roraima e Amazonas. Esforcos estdo sendo dire@enzata a definicdo de estratégias de controladess
praga, incluindo o controle biolégico classico. S&esontexto, informacdes sobre a variabilidade tgené

da praga em suas areas de ocorréncia, bem congifia d& origem da invasao sao relevantes e podem
orientar a prospeccdo de inimigos naturais. O iwbjeteste trabalho foi investigar a variabilidade
genética e a filogeografia R indica a partir de populacdes das Américas (Brasil - Rma Amazonas,
Coldmbia, Martinica e Trinidad & Tobago), Africalh da Reunifo), Oriente Médio (Oman) e Asia
(Malasia e Sri Lanka — Lunuwila e Weligama). Pasniforam produzidas sequéncias de dois fragmentos
do geneCOIl (690 pb e 400pb) (MtDNA) e da subunidade d1-d®elwe 28S (950 pb) (rDNA). Foram
incluidas nas analises filogenéticas sequé@ise d1-d3 recuperadas do GenBank de 20 populac¢des do
Caribe (Santa Lucia, Trinidad e Tobago, Porto Riddominica), America do Sul (Venezuela), America
do Norte (EUA), Oriente Médio (Emirados Arabes &) le Asia (Filipinas e india). De acordo com a
filogenia as populacdes do Brasil agruparam-se agmelas da América do Sul, Caribe e llha da Reunido
enquanto que as populages do Oriente Médio e @afédisnaram clados distintos. As populacdes das
Américas possuem um haplétipo predominante idérdizada llha de Reunido. A inclusdo de novas
populacdes de&R. indica possibilitou uma melhor elucidacdo dos padroesmydibgraficos desse acaro
invasor, mas sera importante a execu¢do de amestraglicionais para a constru¢cdo de uma filogenia
mais sélida e para orientar os estudos com ininmgtisrais.
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