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PERFIL DA EXPRESSAO PROTEICA EM INTESTINOS DE CARRA PATOS
Amblyomma sculptum

PROTEIN EXPRESSION PROFILE IN THE MIDGUT OF TICKS Amblyomma
sculptum
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Os carrapatosAmblyomma sculptum sdo acaros hematofagos obrigatorios, amplamente
distribuidos nas regides Sul e Sudeste do Brasiterformente classificados comA.
cajennense, apresentam ampla versatilidade parasitaria, sendioninados como o principal
vetor da Rickettsia rickettsii, a-proteo-bactéria causadora da Febre Maculosa Birasil
doenca de elevada letalidade quando ndo adequatdaidentificada e tratada. Na interacéo
com este patdgeno, o intestino é o 6rgao primarioamtato com sangue contaminado, sendo
0s processos de digestdo e disseminagdo por augass ainda nado totalmente elucidados.
Visando caracterizar as proteinas expressas eapal fisioldgico no intestino destes acaros,
realizamos este estudo com o auxilio de uma abendggotedmica. Assim, 180 machos e
180 fémeas dA. sculptum, livres de patdgenos, obtidos de colénias mantidalsaboratorio

de Ixodologia da UFU, foram agrupados em lotes 60ncarrapatos de acordo com 0 sexo.
Os intestinos foram dissecados e armazenados epL #@Mtampao de extracdo, seguido de
sonicacédo e centrifugagcdo, sendo o sobrenadarg@dolpara compor o extrato de proteinas
totais do intestino. Trés aliquotas de 50 g deepmat totais do extrato de intestino de cada
grupo foram separadas por SDS-PAGE 1D 12,5%. Apédado e digitalizado, as bandas
excisadas em fracdes de aproximadamente 4mm, fewhmetidas a digestdo com tripsina e
andlise posterior por RP LC-MS/MS. Os dados de M34S2 foram confrontados com o
banco de dados de proteinas de Chelicerata (UNIPRQ@W o auxilio do MASCOT, sendo
os resultados validados e a abundancia relativapdateinas determinada pelo aplicativo
Scaffold. Nesta analise parcial, identificamos 28tginas, das quais, as mais abundantes
foram: putative secreted protein, catalase, pwatitellogenin-2 e histone H4, dentre essas, a
catalase apresenta a funcédo de desintoxicaca@acekdlizando a degradacéo de peroxido de
hidrogénio, o qual é produzido por meio da diged&bemoglobina.
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