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A identificac@o de carrapatos tem sido tradicioraite baseada em caracteres morfoldgicos
0s quais podem ser insuficientes devido ao estadoadhostras e a pouca variagdo entre
algumas espécies, principalmente as cripticas. adares moleculares que validam
independentemente diferentes taxons podem ser eomptados por DNA barcode
(frequentemente utilizado em muitos taxons). Nos@mée estudo carrapatos adultos da
familia Ixodidae coletados de caval&q(us caballuse bovinos(Bos tauru na Coldombia,
foram identificados ao nivel de espécie sob esteoscoOpio e microscopio eletrdnico de
varredura (MEV)Amblyomma sculptura A. aureolatum(SP-Brasil) foram utilizados como
controles positivos,Oliveirella almeidai Insecta: Chironomidae como outgroup. As
identificacbes moleculares corresponderam a am@tifio de DNA barcode do gene
mitocondrial (COl) utilizando os primers standaatginvertebrados LC0O1490 - HCO2198.
O DNA foi sequenciado poMacrogen Advancing Through Genomi€Corea do Sul. Os
resultados comprovaram a qualidade das sequépelasalinhamento realizado no programa
ClustalWincluido no program#&eneiosTrial v8.14. As analises involucraram sequéncias
representativas de carrapatos obtidasséaBanke BOLD (Barcode of Life Data Systems,
www.barcodinglife.com). O gene COI confirmou a notofia das espécies. mixtum A.
sculptum A. aureolatumDermacentor nitengR. (B.) micropluse corroboram dados obtidos
independentemente por outros marcadores molecul&rg8) rDNA nuclear, (16S rDNA)
mitocondrial. A Distancia Genétichukes—Cantof0.0-9.7%) dentro das espécies do género
Amblyommae (13.8—-27.9%) entre as espécies deste género, dananstque o DNA barcode

€ uma boa ferramenta complementar, a qual devenaer utilizada na taxonomia e na
sistematica de carrapatos preferencialmente paécies cripticas, o que podera ser um
importante sinalizador na vigilancia e no contrdés doencgas transmitidas por carrapatos,
assim como acontece na interagdkettsiaspp. e as espécies pertencentes ao género
Amblyomma
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