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As Down-syndrome cell adhesion molecules (Dscam) sao proteinas que, em artropodes,
possuem funcdo de direcionamento das conexfesisi@n@conhecimento imune. Em
insetos, o silenciamento do gene resulta em umacéedda capacidade de combater
infeccdes, o0 sugere que podem desempenhar um jpapebldgico. Em insetos, estas
proteinas sdo compostas por dez dominios da sopbkaf@las imunoglobulinas (Ig) e seis
dominios de fibronectina do tipo Ill. Os dominiasid 2, 3 e 7 sdo capazes de reconhecer
diferentes moléculas, devidosglicing alternativos que resultam em até 38.000 isoformas.
Em carrapatos a sua fungcdo é desconhecida e, ernbgemoma déxodes scapularis
apresente quatro genes co-ortdlogos do DscamDdesophila melanogaster, n&o
apresentam as regides daicing alternativo, tendo apenas um exon de cada uma das
regioes hipervariaveis ja descritas em insetos Panificar a presenca de genes Dscam no
carrapatdrhipicephalus microplus, foi realizada uma busca em um banco de sequédaias
transcriptoma ddR. microplus (BrBmINCT-EM) utilizando sequéncias de Dscam Ide
scapularis como modeloPrimers foram projetados para a amplificacdo de uma seigien
de 870pb correspondente a um fragmento de um geoanblike. A PCR foi realizada
utilizando como molde cDNA de ovarios de partenagie teledginage R. microplus,
resultando na obtencédo de amplicons em ambos tecilamplicon foi clonado em vetor
PGEM-T e esta construcao foi utilizada na transtay@o deEscherichia coli cepa XL1-
Blue. A confirmagéo da clonagem foi realizada aisagte sequenciamento com a obtencao
de uma sequéncia de 815pb. A andlise dos amin&citbmluzidos das regides
correspondentes aos dominios 192, Ig3 e IgR.daicroplus mostrou uma similaridade de,
respectivamente, 35,9%, 32,7% e 40,5% com os domie Dscam de scapularis Essa
sequéncia sera utilizada no projeto de primers paafiacdo do perfil transcricional do
gene, bem como para posterior avaliacdo do seu pagéstema imune do carrapato.
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