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O biocontrole é um importante método de manejo de doenças em sistemas agrícolas e devido à alta ocorrência de 

resistência aos fungicidas químicos sintéticos, a busca por novos agentes de controle biológico é uma alternativa 

para a agricultura. O objetivo deste estudo foi realizar o sequenciamento completo do genoma da cepa LABIM 40 

e a avaliar a atividade antifúngica do sobrenadante livre de células (SLC). O sequenciamento foi realizado na 

plataforma Illumina MiSeq e a atividade antifúngica foi determinada pela concentração inibitória mínima (CIM) 

do SLC nas concentrações de 400 – 0.78 µL/mL contra Sclerotinia sclerotiorum (SS), Rhizoctonia solani (RS), 

Macrophomina phaseolina (MP) e Botrytis cinerea (BC). O genoma foi estimado em 3,972,310 pb e com 3,777 

sequências codificadoras. Esta cepa foi designada como Bacillus velezensis LABIM40. O SLC, apresentou 

atividade contra todos os fungos testados. Para SS a melhor atividade foi com 6,25 µL/mL de SLC, inibindo 100% 

do crescimento fúngico. Os resultados obtidos neste estudo sugerem que a cepa LABIM 40 pode ser um importante 

agente de biocontrole.  

 

 


