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O diagnóstico molecular, unido à genômica comparativa e bioinformática, é um recurso para a investigação da 

presença de patógenos em hospedeiros compatíveis, como no cancro cítrico e na CVC, doenças associadas a 

diferentes grupos de cepas de Xanthomonas (A, B, C e E) e Xylella. O objetivo deste trabalho foi desenvolver e 

validar um pipeline para identificar genes espécies-específicos usados em diagnóstico molecular. A 

determinação das sequências foi feita com OrthoMCL, MAUVE e Primer Designing, amplificadas e analisadas 

por PCR e gel de agarose. As diferenças dos amplicons permitiram identificar os alvos sem amplificação cruzada 

em outros genomas, resultado validado por PCR multiplex. Foram também feitas diluições progressivas do DNA 

alvo com amplificações para concentrações de até 0,02ng/µL (~70 células). Resultados in vivo confirmaram a 

especificidade e eficiência dos primers. Este trabalho coloca em evidência a primeira ferramenta empírica de 

diagnóstico do cancro cítrico e da CVC para distintos patovares/subspécies de Xanthomonas e Xylella. 
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