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A brusone do trigo é causada pelo fungo ascomiceto Pyricularia graminis-tritici (Pygt). Para o manejo desta 

doença nas áreas de cultivo de trigo os fungicidas triazóis (inibidores da desmetilação de ergosterol – DMI) têm 

sido utilizados de forma intensiva, mesmo apresentando baixa eficácia. Neste trabalho avaliou-se a presença de 

mutações em sequências do gene CYP51A que codifica para a enzima alvo 14-α -desmetilase de Pygt do trigo e 

outros três patógenos isolados de gramíneas nessas áreas de trigo, incluindo Pyricularia grisea (Pg), Pyricularia 

pennisetigena (Pp) e Pyricularia urashimae (Pu). Fragmentos específicos do gene CYP51A foram amplificados 

por meio de PCR, e submetidos ao sequenciamento dos nucleotídeos. Foram analisadas um total de 27 

sequências, sendo 17 de Pygt, 1 para (Pg, Pp e Pu) e 7 sequências para isolados de arroz, usados como padrão de 

sensibilidade. Neste estudo, identificou-se quatro haplótipos distintos e uma mutação não-sinônima R158K que 

foi correlacionada com a resistência ao DMI em Pg, Pp, Pu e Pygt.    
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