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ANALISE DO LOCO SUB1 EM DIFERENTES GENOMAS DE ARROZ
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Resumo: A submersdo temporéaria causa séria perda de prodga@rroz em todo o
mundo. Tolerancia a completa submergéncia é cathemn um numero limitado de
acessos de arroz asiatidoryza sativa L.), a maioria dos quais contém o g&uB1A
no loco SUBMERSION-1 (SUB1). Tem sido demonstrade qQ loco SUB1 codifica
dois genes de Fatores de Resposta ao Etileno (ERB)JLB e SUB1C, em todas as
variedade®. sativa. Estes genes também foram encontrado®gyra rufipogon Griff.

e Oryza nivara Sharma et Shastry, parentes silvestre®.d@tiva. No entanto, a analise
detalhada do loco poligénico em outras espécie®rgea ainda nao foi feito. Aqui
sequéncias do genoma completo de dez espéciesarefaram obtidas a partir do
International Oryza Map Alignment Project e a presenca de genes ortdlogos aos
presentes no loco SUB1 em outros parente®.dmtiva foi analisada, proporcionando
uma visao mais profunda sobre a origem evolutiva eariagdo do loco SUBLI.
Resultados demonstram ainda a existéncia de inmestaariagdes disponiveis para o
melhoramento genético de plantas.
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