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VARIACOES NO DNA MITOCONDRIAL E CROMOSSOMO Y EM OVI NOS
DO MATO GROSSO DO SUL
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A caracterizacdo da diversidade das racas natadakz relacdo genética entre elas e o
conhecimento de suas origens em outras racastoenstd passo inicial para obtencéo de
subsidios para programas de melhoramento, marmjoservagcdo para as racas de ovinos
naturalizados brasileiros. Até 0 momento ndo existebalhos relatando a filogenia das
racas naturalizadas e exoticas do Estado do MatssGrdo Sul, portanto o objetivo foi
avaliar a variacdo existente nas populacdes deosvile seis racas utilizadas no Estado
(Pantaneira, Bergamacia, Dorper, White Dorper,déeFrance e Hampshire Down) por
meio de analises moleculares do DNA mitocondrialoecromossomo Y, a fim de se
investigar a possivel origem desses animais e agsian informagdes sobre a filogenia dos
mesmos. As reacOes de amplificacdo seguidas dersggmento foram realizadas com
marcadores mitocondriais e do cromossomo Y. A s@dlermitiu inferir um primeiro
panorama sobre relacdes filogenéticas nas popwabéen como diferencgas significativas
entre as mesmas quando comparadas entre si e qoéns&s obtidas no GenBank. Pela
formacao dos haplétipos observou-se miscigenacé@ag@aPantaneira e foi possivel sugerir
gue a origem das populacdes analisadas seja earopéi
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