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Resumo: A partir da montagem parcial de sequéncias gerasrobtidas pelo uso de
tecnologias de sequenciamento de nova geraca@sere estudo teve como objetivo
realizar a caracterizacdo de regides microssaéditesentes no genoma ldancornia
speciosaGomes (mangabeira). O DNA gendmico foi extraidagipde uma amostra
de tecido foliar de um individuo do banco de geraspa da UFG. A biblioteca de
DNA foi construida utilizando o kiNextera® DNA Sample Preparatig¢filumina). A
amostra foi submetida ao sequenciamento na platafoMiSeq (lllumina). As
sequéncias geradas foram avaliadas quanto a gimlictan os programas FastQC e
Trimmomatic. Oassemblyfoi realizado pelo uso do software MaSuRCA. O resid
do assemblyfoi utilizado para identificacdo de regides micedaétes por meio da
versaoweb do softwareIMEx. Foram obtidos 394ontigs dos quais 115 continham
mais de 1kb, sendo quatro com mais de 10kb. Fodmntificadas 3975 regibes
microssatélites, das quais 3508 contendo micrdgsat@erfeitos e 467 microssatélites
imperfeitos. Os mononucleotideos com motivo detrgf@ A/T ocorreram com 66% de
frequéncia e a maior regidao foi composta por 34dlemticieos. A partir de alguns
critérios como tamanho da regido, niumero de rdjedige conteudo G/C, foram
selecionadas 12 regifes contendo microssatélitdsitpe que poderdo ser utilizados
como marcadores genéticos. Os resultados mostrquema abordagem adotada foi
eficiente, pois forneceu boa quantidade de regigeErossatélites para o
desenvolvimento dprimerscom tempo e custo reduzido, tornando sua aplicaéael
para o desenvolvimento de ferramentas moleculaes @ caracterizacdo das espécies
consideradas recursos genéticos, como € o cadospeciosa
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