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Resumo: Conhecer a variabilidade genética existente enitevares de trigo € de
grande importancia para os programas de melhoramésste trabalho foi realizado
com o objetivo de acessar a diversidade genétita gandtipos de trigo pertencentes
ao Banco Ativo de Germoplasma de Trigo (BAGT) d®MR, utilizando marcadores
moleculares ISSR e SSR e comparar a variabilidedétga obtidaForam avaliados
32 acessos de trigo e 1 triticale a partir de 107erimers de ISSR e SSR que
amplificaram um total de 66 e 69 locus polimérficaspectivamente. A similaridade
genética para os ISSRs variou de 0,29 a 0,93, atmjgae para 0os SSRs variou de 0,21
a 0,91. Os dendrogramas resultantes agruparamnagiges em cinco e trés grupos
principais para os marcadores ISSR e SSR, respautivte. Os marcadores ISSRs
foram eficientes para a validacdo dos dados degyplienquanto que os SSRs para a
identificacdo de genotipos. Por acessarem regid@mtds do genoma a escolha do
marcador vai depender das caracteristicas do latgriizado e dos objetivos do
trabalho. Os marcadores utilizados nesse trabaBtab&lecem um conjunto de
marcadores polimorficos que poderédo ser empregaaprogramas de melhoramento
de trigo.
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