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Resuma O virus da bronquite (VBI) é o agente etiolégdm uma das doencas mais
importantes da industria avicola. Uma caractedsiw VBl € a capacidade de mutacao
e recombinacgdo, que contribui para o aparecimeatairda grande variabilidade de
sorotipos e subtipos. Objetivou-se identificar end@ipos dos virus isolados nos
sistemas de producédo avicola do estado de Tolim@ndia. Foram amostradas 105
aves com sintomatologia respiratdria em 21 plargéisalizado o isolamento viral em
embrides de frango SPF (Specific Pathogen Freayta de swabs traqueais. Por meio
da RT-PCR foram detectados os genomas dos virngo sebservadas 4 amostras
positivas de 4 plantéis diferentes. Posteriormdoitaealizado o sequenciamento do
gene S1, sendo essas sequéncias comparadas cequa@scsas das vacinas registradas
na Colémbia. As andlises filogenéticas mostraram agigenotipos do VBI de Tolima
apresentavam-se segregados em dois grupos filogemente distintos de outros
constituidos pelas vacinas comercializadas no palgando a existéncia de variantes
autoctones nessa regido. Tais dados sugerem guesenpa de variantes do VBI nos
plantéis pode ser a razdo para 0 insucesso nootwkp virus, sugerindo que existe
uma diminuicdo na protecdo oferecida pelas vacinssndo necessario o
desenvolvimento de novas vacinas de bronquite carorrprotecdo frente aos novos e
nUMerosos sorotipos que se encontram NO campo.
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