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Resuma O género Agave € representado por 200 espécies e 47 categorias
infraespecificas, dos quais 186 taxons estéo lli$titbs no México. A caracterizagdo
morfoagronémica se baseia no uso de descritorestitativos e/ou qualitativos, que
visam individualizar fenotipicamente cada genotiftstes estudos sdo Uteis na
identificacdo de germoplasma e por fornecer infgdea a respeito da integridade
genética dos acessos conservados. O objetivo Halliafoi estimar a contribuicdo
relativa de descritores utilizados para analisevdeabilidade genética enAgave
sisalana, avaliadas nos municipios baianos de Valente,[BAningos e Piritiba. Para
tanto, utilizou-se 60 gendtipos, sendo 20 em cadaicipio. Os descritores utilizados
foram: altura da planta, numero de folhas, presemgaauséncia de espinhos,
comprimento e largura das folhas, quantidade deesnteb. Os agrupamentos
hierarquicos foram obtidos pelo método UPGMA, parianda distancia euclidiana
média e as analises estatisticas foram realizatlgmando os programas estatisticos
Genes e Statistica. Foi possivel detectar a formalg seis grupos. A analise da
contribuicéo relativa dos caracteres avaliadosuana amplitude de 21% a 1% entre 0s
8 caracteres avaliados. As variaveis que apresentanaior contribuicdo para a
formacao dos grupos foram o numero de folha e lbentes (21%) e comprimento da
folha (14%). A caracteristica que apresentou a meowtribuicdo foi largura da folha
(1 %). O método UPGMA foi sensivel o bastante patactar um indice de Correlacéo
Cofenética de 0.83. Os individuos que apresentaranaior dissimilaridade entre si
foram V08 e P07 (d= 3,19) e os individuos mais lsires entre si foram V16 e V01 e
V17 e VO1 (ambos com d= 0,21). Foi observada amgiebilidade genética entre as
populacdes avaliadas nos diferentes municipiosibgaigAs variaveis que apresentaram
maior contribuicdo para a divergéncia foram nunterdolha, rebentos e comprimento
da folha.
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