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Resumo: A antracnose (ANT) e mancha angular (ALS) causam grande perdas na 

produção de feijão comum. O objetivo deste estudo foi o de realizar mapeamento 

associativo com genótipos do painel de diversidade utilizando marcadores SSRs e SNPs 

com locos de resistência a antracnose e mancha angular. Ao todo, 180 acessos de feijão 

constituíram o painel de diversidade. Para os SSRs, foi possível verificar que o 

desequilíbrio de ligação (LD) se estendeu a 100 cM mostrando que o feijão comum tem 

alta extensão de LD como o esperado para espécies autógamas. Para os SNPs, foi 

possível detectar um rápido decaimento do LD. Um total de 17 associações foi 

estabelecido com os SSRs para antracnose e 06 SSRs foram associados com mancha 

angular. Para os SNPs, um total de 14 associações com antracnose foi encontrado, 

enquanto 10 SNPs foram associados com mancha angular. Estes resultados demostram 

que o mapeamento associativo pode ser aplicado com sucesso na identificação de genes 

associados a locos de resistência a doenças em feijão comum. 
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