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ResumoA seca é um agravante na producdo de citros, sesskncial desenvolver
variedades porta-enxerto tolerantes. Portanto tisbjese identificar genes da familia
das proteinas LEA Late Embryogenesis Abundant) que possuem propriedades
funcionais relacionadas a sua suposta fungéo dbikéztdores celulares sob condi¢bes
de estresse. Foram identificados 72 gebEA (CsLEA) no banco de informacé&o
gendmica deCitrus sinensis, que foram classificados em 7 grupos baseado na
similaridade das sequéncias. Analise dos promoiodisou que 0<CsLEA possuem
varioscis-elementos ABRE. A partir desses resultados, estddaexpressao utilizando
RT-gPCR foram realizados com 17 genes em diferetgteislos de plantas d€.
sinensis submetidas a deficiéncia hidrica e estresses 9@iaGl) e osmoético (PEG). Os
dados de expressao génica indicaram que alguns GdeA sdo induzidos em folhas,
enquanto outros apenas em raiz. O g€seEA4 foi induzido em todos estresses
aplicados, sendo um potencial gene candidato deitatia a seca para ser caracterizado

em estudos funcionais em sistemas-modelo e tranaf@o genética de citros.
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