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Resumo: Este trabalho teve como objetivo avaliar a validde e a divergéncia
genética da populacdo CNA 12 de arroz irrigadoa B0 foram utilizados os dados de
seis caracteres (brusone na panicula, altura déaplamancha de grdos, mancha parda,
escaldadura e producédo de gréos) provenientes skoede rendimento de progénies
Sy, conduzido em Goianira, GO, no ano agricola deD201 em delineamento de
blocos aumentados de Federer. Para estimacdo dagélicia genética foram
selecionadas trés progénies dentro de cada sulagdpulque compbe a CNA 12,
totalizando 54 progénies selecionadas. Houve difax® significativas entre tipo e
progénies dentro de tipo para todos os caractesm@os, indicando que as progénies
apresentaram comportamento diferenciado para cadatec. Verificou-se que o0s
CV, obtidos foram baixos, denotando boa precisdo nalug@o e obtencdo das
estimativas de cada uma das variaveis de intereGse.caracteres avaliados
apresentaram alta estimativa de herdabilidade estasativas da’Vj;, indicam que, de
certa forma, ha presenca de variabilidade genétit@ as progénies avaliadas, o que
possibilita a obtencdo de ganhos por selecdo. Riw oa técnica de agrupamento,
realizada pelo métodoPGMA, e tendo como medida de dissimilaridade a distanci
euclidiana, constatou-se a existéncia de considerdivergéncia genética entre as
progénies, indicando que a populacdo possui vidabe em relacdo a varios
caracteres de interesse. A maior divergéncia fosentada entre a progénie
CNAXx16226-15-B e a CNAx16215-13-B, enquanto a CN&2A1-2-B e CNAx16210-
19-B foram as de maior similaridade. Por meio desultados obtidos é possivel
observar que a selecdo recorrente tem sido um médfidiente na geracdo de
populacdes de arroz de alta variabilidade.
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