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Resumo: O presente estudo teve por objetivo identificardamgas na variabilidade
genética em populacédo @eochilodus lineatus em locais de constru¢cdo de Pequenas
Centrais Hidrelétricas (PCHs), além de montar bard® reprodutores voltados para
repovoamentos. Para as andlises de diversidadeicgeriéram testados 13oci
microssatélites em 50 individuos de populacao abtlar rio Sapucai-Mirim, S&o Paulo.
Dos 13loci microssatélites testados, seis amplificaram coonesso. Exibindo uma
média de alelos pdocus de 16,83. A heterozigosidade esperada e obse(ihdEo)
apresentaram meédia de 0,836 e 0,736, respectivam@us loci microssatélites
empregado apenas dois apresentaram desvio dolEgude Hardy Weinberg (EHW),
estes mesmdsci apresentaram valores significantes para o indidexdedo fis). No
entanto, a presenca de desvio do EHW e valoresdisages doFis pode nao significar
um real déficit de heterozigotos, pois estes medowbgpresentaram presenca de alelos
nulos. A partir das andlises de diversidade gemétozam feitas estimativas de
parentesco aos pares destes individuos, sendo/g@losisissificar em, ndo aparentados
(83.29%), meios-irmaos (15.68%) e totalmente apades (1.03%). Deste modo, os
marcadores do tipo microssatélite se mostraranesfes para analise de diversidade,
demonstrando alta variabilidade genética destalpopo e Uteis para estimativa de
parentesco, mostrando baixo nivel de endogamiaddSestas informacdes Uteis para
montagem de bancos de reprodutores para realid@cépovoamentos no rio Sapucai-

Mirim e para futuras praticas de monitoramento tjenéla espécie.
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