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Resumo: Presente em praticamente todo o Sul do Brasil, o Bioma da Mata Atlântica 

possui diversas espécies vegetais com importante uso na medicina popular. Entre estas 

está a Baccharis trimera (Less.) DC, popularmente conhecida como Carqueja. Esta 

espécie é pioneira e presente em vegetação de campos, possui importância ecológica na 

manutenção de polinizadores para outras espécies de seu ecossistema, além de ser usada 

na apicultura. Apesar de sua importância, na literatura não há dados genéticos da 

espécie. Assim, o objetivo deste trabalho foi a determinação da variabilidade genética 

de duas populações de Carqueja. As populações foram coletadas nas cidades de 

Guarapuava e General Carneiro, Paraná. A análise destas populações utilizando 15 

marcadores ISSR, gerou 179 bandas polimórficas. A similaridade genética, estimada 

pelo coeficiente de Jaccard, foi menor entre as populações (0,23) do que dentro das 

populações (Guarapuava 0,27; General Carneiro 0,33). A análise de agrupamento, 

desenhado pelo método UPGMA, revelou a presença quatro grupos, nos quais os 

indivíduos foram agrupados de acordo com a origem geográfica. Os resultados aqui 

obtidos demonstra alta variabilidade genética entre as populações estudadas. Estes 

dados podem ser úteis na elaboração de estratégias de exploração e/ou conservação da 

espécie. 
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