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ANALISE DE EXPRESSAO EM PLANTAS DE SOQJA TRANSGENICAS
SUPEREXPRESSANDO O FATOR DE TRANSCRICAO DREB1A/CBF3 DE
Arabidopsis.
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Resumo: Para desenvolver culturas tolerantes a estresaei®svgenes vém sendo

utilizados para transformacao. Os fatores de tray@@&cDREB/CBFs podem melhorar a

tolerancia a varios estresses abidticos como téfadiico e frio. DREB/CBFs interagem

com o elemento cis de resposta a desidratacdo (DR&)vo de repeticdo C (CRT)

(A/GCCGAC) e controlam a expressao de multiplosegeastresse induzidos. Para

elucidar os efeitos da expressao do fator de tradscDREB1A/CBF3 dérabidopsis

thaliana em soja, foram geradas plantas de soja transgésigeerexpressando o gene

DREB1A. Foram selecionados dois eventos transgénicodesmno nivel de expressao

do DREBI1A e seus fenotipos, e realizada analise do transorgpdas sojas transgénicas

via Agilent oligo-array. Além disso, nos promotqrasdas as sequéncias de hexameros

(4° = 4,096) foram investigadas. Foi revelado que ERRo elemento de resposta ao

acido abscisico (ABRE) foram frequentemente cor&lrs nos promotores dos genes up

regulados.
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