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Resumo: Para desenvolver culturas tolerantes a estresses, vários genes vêm sendo 

utilizados para transformação. Os fatores de transcrição DREB/CBFs podem melhorar a 

tolerância a vários estresses abióticos como déficit hídrico e frio. DREB/CBFs interagem 

com o elemento cis de resposta à desidratação (DRE)/ motivo de repetição C (CRT) 

(A/GCCGAC) e controlam a expressão de múltiplos genes estresse induzidos. Para 

elucidar os efeitos da expressão do fator de transcrição DREB1A/CBF3 de Arabidopsis 

thaliana em soja, foram geradas plantas de soja transgênicas superexpressando o gene 

DREB1A. Foram selecionados dois eventos transgênicos com base no nível de expressão 

do DREB1A e seus fenótipos, e realizada análise do transcriptoma das sojas transgênicas 

via Agilent oligo-array. Além disso, nos promotores, todas as sequências de hexâmeros 

(46 = 4,096) foram investigadas. Foi revelado que o DRE e o elemento de resposta ao 

ácido abscísico (ABRE) foram frequentemente conservados nos promotores dos genes up 

regulados. 
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