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O complexo de histocompatibilidade principal (MHC) em bovinos é conhecido como BoLA
(antigeno leucocitario bovino) e esta localizado no cromossomo 23. A regidao BoLA-DR
contém o locus monomoérfico BoLA-DRA e trés loci BoLA-DRB, sendo que o gene BoLA-
DRB3 é o mais expresso e polimérfico. Com o objetivo de determinar a variabilidade do gene
BoLA-DRB3 em bovinos da raga Crioula Lageana, seus alelos foram amplificados utilizando
a técnica de PCR-SBT, com primers especificos, gerando produtos de 284pb. Os
fragmentos foram sequenciados utilizando o ABI PRISM BigDye Terminator Cycle. Os dados
brutos das sequéncias foram analisados através do software Assign 400ATF ver. 1.0.2.41. A
raca Crioula Lageana obteve 44 alelos identificados através da analise das sequéncias,
sendo que destes, dez alelos estdo presentes somente na raga Crioula Lageana, quando
comparada a outras ragas localmente adaptadas. Analises estatisticas demonstraram que
esta populagédo encontra-se em equilibrio de Hardy-Weinberg (Fis=0,00633; p=0,3978), ou
seja, ndo ha forte pressdo de sele¢do atuando sobre esta populacdo. Os valores de
heterozigosidade esperada (0,94) e observada (0,95) foram altos, confirmando a alta
variabilidade genética do gene BoLA-DRB3 na raga Crioula Lageana. Observou-se ainda
proximidade genética da ragca Crioula Lageana com outras ragas localmente adaptadas.
Conclui-se que a raga Crioula Lageana, apesar de representar uma populagédo pequena,
mantém alta diversidade genética, o que, assim como em outras ragas crioulas, contribui
para a manutencdo de caracteristicas imunolégicas desejaveis dentro do ambiente em que
se encontra.
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