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OBJETIVOS RESULTADOS CONCLUSAO
Tabela 1. Analise geral dos dados obtidos
O objetivo d_gste trabalho foi iden.tificar Ortélogos N3o ortélogos 94 genes ortc')logos foram
genes de feijao (Phaseolus vulgaris L.) .
ortélogos a genes de Arabidopsis thaliana guanydadeldepeleinas o = encontrados entre as duas espécies
que codificam mRNAs de vida Ionga Tamanho médio (pb) + dp das proteinas 517,82 + 286,53 458,68 + 186,25 com méd|a de 65(y0 de S|m|lar|dade
associados a monossomos. gadaicng entre as sequéncias
- Tamanho médio (pb)  dp das proteinas - 524,30 + 289,35 1114,5 + 882,53*** . TS . r
MATERIAL E METODOS . vulgaris Os transcritos de feijao identificados
Identidade + dp 65,3%+ 14,49 40,64 + 15,40%** serdo analisados entre amostras

A énci i RNA: :

R AUeI9y protelcas desm Bras Tamanbho relativo das proteinas 1,03+0,24 2,53 £2,02%** com dlferentes pOdereS de

vida longa de A. thaliana, que " ~ intuitad l
comprovadamente estdo associadas a Dp = desvio padrdo. ***p<0,001 germinagao, com o Intuito de avahar

monossomos em sementes, foram S o potencial como marcador para
utilizadas para encontrar sequéncias envelhecimento sob condigbes de

VIR AL, armazenamento em longo prazo em

Para isso, 110 genes de A. thaliana bancos de germoplasma
associadas a monossomos foram !

selecionados e uma analise de genOGmica
comparativa através da identificacdo de
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Figura 1. Termos de
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ortogrupos foi realizada. ontologia génica AGRADECIMENTOS

O nivel de similaridade entre as proteinas anotados nos genes " : _
ortélogas foram verificadas com o we Ortdlogos  entre A Fundacao de Apoio a Pesquisa do
algoritmo de alinhamento blastp. thaliana e P. vulgaris, e Distrito Federal e Embrapa

termos encontrados nos
i < genes ndo ortdlogos de
U nomeodegenes ambas as espécies.
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