
Nº 252 – ESTUDO DE ASSOCIAÇÃO GENÔMICA AMPLA E ANÁLISE 
DAS VIAS BIOLÓGICAS PARA VALOR DE DOMINÂNCIA EM 

BOVINOS DA RAÇA NELORE

• Registros: 970 bovinos machos nascidos 2012 e
2020

• Média de idade: 282 ± 39 dias

• Teste de eficiência alimentar  Instituto de
Zootecnia

• VD  número de vezes em que o animal
substituiu ou foi substituído no cocho

• Todos os animais foram genotipados com painéis
de 770k ou 75k.

Regiões genômicas em BTA2, BTA5, BTA9 e
BTA11 estão associadas ao VD. Em BTA5, os
genes PLXNC1 e FGD6 foram relacionados à
vias biológicas de desenvolvimento neurológico
e autismo em humanos, respectivamente.
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MATERIAL E MÉTODOS

• 45 genes encontrados para valor de dominância:

• BTA2 (6 genes) 3,74%

• BTA5 (6 genes) 3,99%

• BTA9 (16 genes) 11,71%

• BTA11 (17 genes) 10,45%

OBJETIVOS

Identificar regiões genômicas associadas ao valor
de dominância (VD) e elucidar as vias metabólicas
relacionadas à expressão desta característica em
bovinos Nelore.

CONCLUSÃO
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• PLXNC1 (BTA5)  2 vias biológicas de

regulação positiva do prolongamento de axônios

(GO:0050772) e regulação positiva da neurogênese

(GO:0050769)

• Vias desenvolvimento sistema neurológico

• FGD6 (BTA5) humanos autismo


