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RESULTADOS

Tabela 1) Figura 1)

Ortélogo em E.
Gene ID Espécie grandis

Eucgr A02545
Eucgr. A02554
EucgrB03741
Eucgr C00538
Eucgr E00806
Eucgr E04057 r
Fucgr FOO761 (=)
Eucgr F00807 !
Eucgr F01694
EucgrF01695
EucgrF02611
EucgrF02612
Eucgr.G02664
Eucgr H04992
EucgrI01536
Eucgr.JO0686
FEucgrL01282

Expressdo génica - Carbono e

ATIG50700.1 | 4. thaliana

Fig 1. Dos 17 genes encontrados, somente quatro sdo diferencialmente expressos durante a
infecgdo por A. psidii. J4 durante exposigdo ao CO,, somente trés genes foram diferencialmente
expressos. O padrdo de expressdo indica uma possivel neofuncionalizagdo dos genes CDPK apds
Tab 1. . Foram identificados 17 ortélogos de genes Os eventos de duplicagdes no genoma de E. grandis.

CDPKs em E. grandis. Destes, 14 possuem proteinas

com estruturas tipicas e que foram agrupadas em

quatro clados distintos durante a analise evolutiva,

implicando na existéncia de um ancestral comum.

Além disso, a analise revelou que as CDPKs da espécie ndo
seguem a tendéncia de duplicacdo em tandem que é comum
no genoma da espécie, demonstrando um perfil Gnico de
disseminacao de tais genes.

CONCLUSAO

A andlise da expressdo génica revelou que
alguns ortélogos sao ativados de forma
singular quando as plantas sdo expostas a
estresses ambientais, o0 que coloca em
evidéncia a necessidade de pesquisas mais
aprofundadas que visem elucidar o
funcionamento desses genes.

Por fim, esse trabalho acaba fornecendo
subsidios para pesquisas in vivo que poderdo
ser aplicadas visando o mapeamento de
recursos genéticos de E. grandis no que se
refere a familia de CDPK, tendo em vista a
pouca disponibilidade de informagbes sobre
esses genes na espécie.
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