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OBJETIVO

Caracterizar in silico as proteinas Albumina 2S
presentes no genoma de J. curcas.

MATERIAL E METODOS
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N° 227 — Caracterizagao in silico da familia de proteinas Albumina 2S
da Jatropha curcas L.
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RESULTADOS

Proteinas aa

JCDBP09006 140
JCDBP09007 140
JCDBP09008 142
JCDBP09009 140
JCDBP09010 142
JCDBP09011 145

JCDBP09012 150
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CONCLUSAO

Os achados desta caracterizagdo subsidiardo
estudos de expressdao génica desta familia em
genotipos  provenientes de programas de
melhoramento genético, bem como atividade
antimicrobiana.
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