VIICBRG

CONGRESSO BRASILEIRO
DE RECURSOS GENETICOS

OBJETIVOS

Identificar genes-chave na resisténcia a
Leptocybe invasa por expressao génica em
eucalipto. Para obtencdo da rede de co-
expressao o gene NRT2.5.

MATERIAL E METODOS

Foi utilizada a plataforma GeneMANIA
(https://genemania.org/). Ela permite
encontrar genes que estdo relacionados,
usando um conjunto grande de dados de
associagao funcional. Os dados de
associagao incluem proteinas e
interagbes genéticas, vias, co-expressao,
co-localizagéo e similaridade de dominio
de proteina.

Multifuncionalidade
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RESULTADOS
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Fungbes: transportador de ions na transmembrana,
resposta ao nitrato, resposta celular ao nitrogénio reativo,
transporte de ions, transporte de ions inorganicos,
transporte de ions inorganicos na transmembrana e
resposta celular a substancia inorgénica.

52,06% de interagbes fisicas entre os genes, 21,72%
interagbes previstas, 18,12% co-expressao, 4,9% dominios
de proteina compartilhados, interacées genéticas e 0,76%
de compartilhamento de co-localizagao.

CONCLUSAO

Os genes-alvo encontrados nessa pesquisa
podem servir de base para posteriores
caracterizacoes funcionais de genes
relacionados a resisténcia a Leptocybe invasa.
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