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Foi utilizada a plataforma GeneMANIA
(https://genemania.org/). Ela permite
encontrar genes que estão relacionados,
usando um conjunto grande de dados de
associação funcional. Os dados de
associação incluem proteínas e
interações genéticas, vias, co-expressão,
co-localização e similaridade de domínio
de proteína.

Os genes-alvo encontrados nessa pesquisa
podem servir de base para posteriores
caracterizações funcionais de genes
relacionados a resistência a Leptocybe invasa.
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MATERIAL E MÉTODOS

Funções: transportador de íons na transmembrana,
resposta ao nitrato, resposta celular ao nitrogênio reativo,
transporte de íons, transporte de íons inorgânicos,
transporte de íons inorgânicos na transmembrana e
resposta celular a substância inorgânica.

52,06% de interações físicas entre os genes, 21,72%
interações previstas, 18,12% co-expressão, 4,9% domínios
de proteína compartilhados, interações genéticas e 0,76%
de compartilhamento de co-localização.

OBJETIVOS
Identificar genes-chave na resistência a
Leptocybe invasa por expressão gênica em
eucalipto. Para obtenção da rede de co-
expressão o gene NRT2.5.

CONCLUSÃO
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