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No geral, na América Latina, h& nitida caréncia de informac6es de ocorréncia,
distribuicdo geografica e diversidade de espécies de integrantes das familias
Trichodoridae, Longidoridae e Aphelenchoididae, refletindo a escassez de pesquisas
que sao dificultadas pela falta de taxonomistas capazes de caracterizar e descrever
novas espécies ou mesmo de realizar sua identificagéo.

No entanto, a importdncia econ6mica de longidorideos tem estimulado
pesquisas de mapeamento e identificacdo em paises principalmente da Europa e
América do Norte. As informacdes geradas por esses estudos sdo importantes
ferramentas para direcionar medidas fitossanitarias, visto que algumas das espécies
desse grupo sdo pragas quarentenarias em muitos paises, inclusive o Brasil. Por
exemplo, Xiphinema index causa danos diretos e pode transmitir Grapevine Fanleaf
Nepovirus (GFLV), mas, no Brasil, a sua identificacdo e ocorréncia precisa ser
confirmada, pois, nos dois relatos de ocorréncia, ndo foram informadas as
caracteristicas morfolégicas e biolégicas. Além disso, a caracterizagcdo de perdas
causadas por longidorideos € insuficiente no Brasil. Por exemplo, a constante
associacao de Xiphinema elongatum e espécies de Xiphidorus a cana-de-agucar sugere
gque esses nematoides podem causar danos a essa cultura, mas ainda ndo ha estudos
de patogenicidade dessas espécies. Ademais, poucos estudos tém sido feitos visando
a identificagdo de nematoides transmissores de virus das familias Trichodoridae e
Longidoridae, jA que a maioria dos relatos de tobraviroses e nepoviroses nhao
confirmaram a transmissao por vetor.

De forma similar, a identificacdo de integrantes de Aphelenchoididae,
principalmente as espécies de Aphelenchoides e Bursaphelenchus, ndo é uma tarefa
facil, mesmo para profissionais treinados, além de consumir bastante tempo para
andlise. A maioria das espécies do género Aphelenchoides e Bursaphelenchus néo
atacam plantas cultivadas e a distingdo entre essas e aquelas que sao fitoparasitas é
crucial para evitar a sua dispersao juntamente com materiais propagativos. Por exemplo,
Aphelenchoides besseyi e A. fujianensis (recentemente detectada no Brasil por De
Jesus et al., 2016) sdo espécies muito similares morfologicamente, mas A. besseyi é
um importante fitonematoide que ataca a parte aérea de centenas de plantas cultivadas,
inclusive estd emergindo como problema na cultura da soja, além de ser praga
guarentenaria em varios paises. Em contrapartida, ndo ha nenhuma evidéncia cientifica
de que A. fujianensis possa atacar plantas cultivadas.

A taxonomia classica, baseada em estudos morfolégicos e morfométricos, com
auxilio de microscopio de luz, tem sido tradicionalmente utilizada na diagnose de
nematoides. Adicionalmente, a microscopia eletrénica de varredura (MEV) e métodos
bioquimicos também tém sido utilizados na identificacdo. Devido ao niumero limitado de
caracteristicas taxondmicas e o declinio no interesse em taxonomia classica, observa-
se um esforco crescente direcionado para o desenvolvimento de diagndstico baseado
em técnicas moleculares. Espera-se que as técnicas moleculares providenciem o
diagndstico rapido e facil de nematoides, permitindo que pesquisadores e profissionais
do servico de extensdo possam utilizar essas técnicas na rotina de um laboratério de
fitossanidade. No entanto, para aprimorar a resolucdo e confiabilidade da filogenética e
diagnose de nematoides, os estudos devem combinar os dados morfolégicos com os
moleculares. Além disso, no caso do uso do codigo de barras do DNA, fica evidente a
necessidade de se utilizar ambas as técnicas, sendo essencial que as sequéncias das
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espécies de nematoides previamente depositadas no Genbank tenham sido
corretamente identificadas por um taxonomista.

Em concluséo, as técnicas moleculares ndo devem ser consideradas de maneira
isolada, mas como ferramenta de auxilio para uma segura e correta identificacdo da
espécie, de acordo com o conceito proposto de taxonomia integrada. Para exemplificar
0 uso da taxonomia integrada na diagnose de Trichodoridae, Longidoridae e
Aphelenchoidea, destacamos os seguintes estudos:

Trichodoridae

No estudo conduzido por Duarte et al. (2010), baseando-se no sequenciamento
da regido 18S rDNA, os autores consideraram Nanidorus como género valido, tendo
como representante as espécies Nanidorus minor (=Paratrichodorus minor) e N. nanus.
Recentemente, durante levantamento em areas cultivadas e de vegetacdo natural do
sul da Espanha, sete novas espécies Trichodorus foram encontradas e descritas,
baseando-se nas caracteristicas morfolégicas (comprimento do corpo e do
onquioestilete, posicdo do poro excretor, comprimento e forma dos espiculos dos
machos e pecas esclerotizadas da vagina nas fémeas). Além disso, o estudo foi
complementado com analises moleculares da expansdo D2-D3 da gene 28S rDNA
(Decraemer et al., 2013). Portanto, atualmente, baseando-se no uso de taxonomia
integrada, a Familia Trichodoridae engloba 109 espécies agrupadas em seis géneros;
sendo que aproximadamente 90% das espécies descritas sao didelfas (géneros
Paratrichodorus, Trichodorus e Nanidorus) e o restante monodelfas (géneros
Allotrichodorus, Ecuadorus e Monotrichodorus).

Longidoridae

O caso de estudo envolvendo populagbes de Xiphinema krugi relatado por
Oliveira et al. (2006) claramente demonstra os problemas que nematologistas enfrentam
atualmente. Por 50 anos, X. krugi foi aceito por varios taxonomistas como uma espécie
com variacdo morfologica e morfométrica (Ferraz, 1980). Entretanto, o estudo
conduzido por Oliveira et al. (2006) demonstrou que, de fato, X. krugi compreende pelo
menos quatro morfotipos distintos, tratando-se de um complexo de espécies. De forma
semelhante, combinando morfologia e técnicas moleculares para resolver a posicédo
taxonGmica de Xiphinema cf. pyrenaicum na Espanha, Gutierrez-Gutierrez et al. (2010)
apresentaram provas inequivocas de que ha variacdo genética entre as populacdes do
grupo X. pyrenaicum estudadas.

Aphelenchoididae

Ha uma grande dificuldade na identificacdo morfolégica das espécies de
Aphelenchoides em razdo dos poucos caracteres taxonémicos discriminatérios, além
das descricdes inadequadas de algumas espécies (Hunt, 1993). Essa tarefa é
particularmente desafiadora na andlise de nematoides presentes em sementes de
forrageiras, uma vez que varias espécies de Aphelenchoides, semelhantes
morfologicamente, estdo presentes, dificultando um diagnostico rapido e preciso
(Favoreto et al., 2011). Recentemente, De Jesus et al. (2016) relataram espécies de
Aphelenchoides em associacdo as sementes de gramineas forrageiras, sendo que A.
fujianensis pode, por vezes, devido a semelhanca morfologica, ser confundido com A.
besseyi. Portanto, devido a necessidade de um método mais acurado para identificacao
e distincdo entre A. besseyi e A. fujianensis e garantir a correta identificacdo de A.
besseyi em materiais voltados para exportagcdo, pesquisadores do Instituto Bioldgico,
Universidade Federal de Vicosa (UFV) e do The James Hutton Institute, Escdcia,
desenvolveram uma forma rapida e mais segura para diagnose de A. besseyi e A.
fujianensis. Esse método é baseado no DNA, empregando-se a técnica de PCR em
Tempo Real que, além de permitir a andlise simultdnea de até 78 amostras em 30
minutos, garante maior especificidade e sensibilidade na deteccdo dos nematoides
alvos (Buonicontro et al., 2018).
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