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Los géneros Nacobbus y Globodera comprenden especies cuarentenarias, en virtud de las 

considerables pérdidas económicas que ocasionan en determinados cultivos, principalmente en 

solanáceas. Entre ellos, N. aberrans sensu lato, G. pallida y G. rostochiensis se encuentran 

entre los 10 nematodos fitófagos de mayor importancia a nivel mundial (Jones et al., 2013). En 

Sudamérica, estos nematodos tienen una amplia dispersión, principalmente en la región andina 

de donde son originarios (Bridge & Starr, 2007; Plantard et al., 2008). 

 

Género Nacobbus 

Es endémico del continente americano y su status taxonómico es aún incierto. Considerando 

características morfológicas y morfométricas, comprendería las especies N. dorsalis y N. 

aberrans (Sher, 1970), siendo esta última la más importante por su mayor dispersión 

(Argentina, Chile, Bolivia, Perú, Ecuador, México y Estados Unidos) y su amplio rango de 

hospedadores. Es conocido como el “falso nematodo de la agalla” debido a que los síntomas 

visibles que genera en las raíces de las plantas que parasita son similares a los producidos por 

Meloidogyne spp.  

Debido a la considerable variabilidad intra-específica que muestran poblaciones de distinto 

origen geográfico (principalmente, a nivel morfológico, morfométrico, fisiológico, cariológico 

y genético), se considera que N. aberrans s.l. representaría un complejo de especies (Reid et 

al., 2003; Ramirez-Suarez, 2011; Cabrera Hidalgo et al., 2015). Esto ha sido corroborado con 

estudios filogenéticos de la región ITS del ADN ribosomal (ADNr) que han mostrado la 

existencia de clados con una marcada divergencia entre ellos (Lax et al., 2014a). Estos autores, 



 

también pusieron en evidencia la utilidad del gen 28S (ADNr) para inferir relaciones 

filogenéticas entre poblaciones de N. aberrans s.l. 

Los principales cultivos que ataca son: tomate (Solanum lycopersicum), pimiento (Capsicum 

annuum), papa (S. tuberosum), poroto (Phaseolus vulgaris) y remolacha (Beta vulgaris). En el 

caso de la papa, no solo es capaz de invadir sus raíces sino también la piel de los tubérculos. En 

la región andina, es el principal patógeno que afecta la producción de ese cultivo, con 

disminuciones en los rendimientos que pueden alcanzar el 73% (Franco, 1994).  

Debido a su status cuarentenario, la precisa identificación de N. aberrans s.l. es sumamente 

importante; por esa razón se ha hecho énfasis en el desarrollo de técnicas rápidas de rutina para 

detectar, principalmente, los estadios filiformes que son los que se encuentran en el material 

importado. Para ello, con fines diagnósticos se han diseñado sets de cebadores específicos que 

permiten amplificar parcialmente el gen 18S del ADNr (Anthoine & Mugniéry, 2005) o la 

región ITS (Atkins et al., 2005). Esta última metodología permite la detección del nematodo a 

partir de ADN extraído de muestras de suelo y de piel de tubérculos contaminados. 

Debido a su capacidad de colonizar diferentes ambientes (0-4000 m.s.n.m.) y a sus hábitos 

polífagos que incluyen numerosas malezas que actúan como reservorios, el control de este 

nematodo es complicado. A esto se le agrega la existencia de razas/grupos/patotipos que 

manifiestan preferencia por ciertos hospedadores, principalmente papa, tomate, pimiento, 

remolacha y poroto (Castiblanco et al., 1999; Manzanilla-López et al., 2002; Lax et al., 2011). 

Sin embargo, cabe destacar que aún, no existe consenso sobre la metodología adecuada para 

desarrollar este test.  

El manejo de N. aberrans s.l. es insatisfactorio debido a la poca información relacionada con 

distintos aspectos de su ciclo biológico y a la falta de herramientas de diagnóstico rápidas y 

confiables para su detección. Esta situación se agrava, además, por las escasas medidas de 

prevención destinadas a limitar tanto el incremento de sus poblaciones en el suelo así como la 

dispersión a nuevas áreas no contaminadas. Esto último cobra un particular interés en el caso 

del cultivo de papa, cuya mayor vía de diseminación, principalmente a lo largo de la región 

andina, ocurre por el intercambio de tubérculos contaminados. 

 

Género Globodera 

Comprende especies formadoras de quistes de considerable importancia para la agricultura, 

siendo G. pallida y G. rostochiensis, las principales que afectan al cultivo de papa a nivel 

mundial. Por esa razón, también se los conoce como “nematodos del quiste de la papa” (NQP). 

Si bien son parásitos de raíces, también tienen la capacidad de infectar estolones y tubérculos.  



 

En la Comunidad Europea, las pérdidas que ocasionan alcanzan los millones de euros al año 

(Reid, 2009) mientras que en Bolivia y Perú, se estiman alrededor de 13 y 128 millones de 

dólares, respectivamente (Franco-Ponce & González-Verástegui, 2011). Cabe destacar que  

afectan directamente la producción del cultivo y también de manera indirecta, resultado del 

rechazo de papa semilla proveniente de campos infestados (Franco & Main, 2008). 

La identificación de los NQP se basa principalmente en pequeñas diferencias morfológicas 

y morfométricas que, sumadas a su gran variabilidad intra-específica, complican 

significativamente su reconocimiento por la superposición de los caracteres, no sólo entre 

ambas especies sino también con otras del género. En América puede generarse confusión con 

G. mexicana, G. tabacum s.l. y G. ellingtonae. Este último nematodo corresponde a un nuevo 

NQP que fue detectado parasitando papa en la región andina; comparte características 

morfológicas y morfométricas con G. pallida, G. rostochiensis y con el complejo G. tabacum 

(Lax et al., 2014b). Dada esa superposición entre especies muy próximas, la identificación debe 

ser confirmada mediante análisis moleculares, principalmente con la secuenciación de la región 

ITS. Sin embargo, en ciertas ocasiones, la existencia de haplotipos diferentes y la gran 

heterogeneidad en esa región pueden ser limitantes al utilizar sólo ese gen para la identificación 

de Globodera spp. (Madani et al., 2011). El gen Hsp90 (Lax et al., 2014b) y el de la corismato 

mutasa (Chronis et al., 2014) han mostrado ser marcadores útiles para diferenciar las tres 

especies de NQP y G. tabacum s.l. 

La identificación de esos organismos es importante para fines cuarentenarios y para la 

selección de estrategias adecuadas de manejo. La existencia de patotipos de G. pallida y G. 

rostochiensis con diferente virulencia y la posibilidad de cohabitar en un mismo campo, 

dificultan aún más el control de las poblaciones. A esto se añade la capacidad de sus quistes de 

persistir, 20-30 años en ausencia del hospedador, la escasa eficiencia de los nematicidas de 

síntesis química y el requerimiento de largas rotaciones de cultivos para reducir 

significativamente los niveles de infestación en el suelo (Hockland et al., 2012). De allí la 

importancia de la prevención y el desarrollo de programas de certificación de papa semilla que 

garanticen su sanidad.  
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