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RESUMO

Verticillium dahliae é fungo assexual, invasor do xilema das plantas hospedeiras. Este
fungo causa murchas vasculares em mais de 300 espécies de plantas dicotiled6neas,
incluindo hortalicas como tomate, berinjela, batata, jil6, morango e quiabo. Neste
trabalho, 89 isolados de V. dahliae do Brasil foram caracterizados quanto ao grupo de
compatiblidade sexual (GC) e a raca fisiologica. Inicialmente, os isolados foram
caracterizados quanto a viruléncia as cultivares de tomate Ponderosa (suscetivel as racas
1 e 2), Floradade (resistente a raca 1) e a cultivar de berinjela ‘Ciga’ (altamente
suscetivel a ambas as ragas). Em seguida, os isolados foram caracterizados quanto ao
GC e a raca através de ferramentas moleculares, usando “primers” especificos. No
ensaio de viruléncia apenas trés isolados foram classificados como raca 1, enquanto que
76 isolados foram classificados como raca 2. Dez isolados foram avirulentos as
cultivares avaliadas. No teste molecular para deteccdo de racas seis isolados foram
identificados como raca 1 e 70 como raca 2. Treze isolados ndo produziram, bandas
com ambos os “primers” utilizados. A predominancia da raca 2 pode ser explicada pelo
emprego em massa no Brasil de cultivares/hibridos de tomate carregando 0 gene
especifico (Ve-1) de resisténcia a raca 1. A maioria dos isolados de V. dahliae foi
identificada como MAT1-1 (82%). Entretanto, isolados do MAT1-2 também foram
identificados (13.5%). A raca 2 de V. dahliae foi prevalente no Brasil. Outra importante
informac&o é a presenga dos dois GC de V. dahliae no Brasil, que pode mesmo que
remotamente, permitir a ocorréncia de reproducao sexuada, possibilitando o surgimento
de novas ragas do patégeno. Os resultados claramente indicam a necessidade de
intensificar a busca por fontes de Resistencia que sejam efetivas conta a raca 2 de V.
dahliae nos programas de melhoramento genético do tomateiro no Brasil.
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