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O desenvolvimento de variedades resistentes a vassoura-de-bruxa do cacaueiro (VBC) é
dificultado pela evolugao direcional do seu fitopatégeno (Moniliopthora perniciosa) a
variedades resistentes ja selecionadas. Este ftrabalho visou identificar sequencias
candidatas a genes de resisténcia (R) no transcriptoma de quatro gendtipos de cacaueiro
com resisténcia diferencial a VBC, geradas através de bibliotecas de cDNA utilizando a
técnica de hibridagao subtrativa por supressao (SSH) a infeccdo por M. perniciosa, por meio
de andlise "in silico", a partir das informacgdes geradas pelo Projeto Genoma Funcional do
cacaueiro. As sequéncias em que foram possiveis categorizar funcionalmente,
apresentaram similaridade com proteinas relacionadas a patogénese, proteinas
relacionadas a defesa e proteinas com dominio LRR e NBS de resisténcia a doencgas, mas
diferiram entre os gendtipos de cacaueiro de diferentes fontes de resisténcia. Por meio da
analise de sequéncias foi possivel a identificacdo de trés genes da familia génica Cf (Cf-2e
Cf-5; gendtipo R13 e Cf9; gendtipo R15) do tomateiro que condiciona resisténcia ao fungo
Cladosporium fulvum, sendo chamada também de classe das proteinas tipo-receptor. Genes
R tém sido explorados em programas de melhoramento de plantas pela possibilidade de
conferir resisténcia para uma ou mais ragas do patégeno. Estes resultados sao importantes
para permitir o mapeamento e clonagem destes genes de resisténcia e a obtencdo de
plantas de cacau com resisténcia duravel ao patégeno. O envolvimento dessas proteinas na
interagcdo cacau-Mp sera avaliado por meio da analise de expressdo temporal e estudos
funcionais. A meta final desse projeto € identificar genes que possam ser usados como
marcadores especificos das respostas mediadas pelo patégeno.
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